
 

KOMUNIKAT nr 1 
 

Laboratorium Biologicznych Informacji Przestrzennych  
oraz Laboratorium Cyfryzacji Bioróżnorodności  

Wydziału Biologii UAM 
 

zapraszają pracowniczki i pracowników  
oraz doktorantki i doktorantów Wydziału Biologii UAM na 

warsztaty 

 
22-23 października 2026 r., Wydział Biologii UAM, Mała Aula 

 

Cel warsztatów to zdobycie praktycznych umiejętności pracy z bazą danych GBIF, 
a w szczególności: 

• przygotowywanie własnych danych biologicznych (np. wcześniej wykorzystanych 
w badaniach naukowych) zgodnie ze standardem Darwin Core do publikacji w GBIF, 
 

• publikowanie własnych zbiorów danych w bazie GBIF poprzez Integrated Publishing 
Toolkit (IPT), w tym opracowanie metadanych opisujących własny zbiór danych, 

 
• tworzenie własnych szablonów baz danych do przyszłych badań terenowych 

w sposób zapewniający ich zgodność ze standardem Darwin Core już na etapie 
zbierania danych biologicznych, bez konieczności późniejszej ich adaptacji do 
publikacji w GBIF, 

 
• integracja i analiza własnych danych z danymi pozyskanymi z GBIF, w tym 

przygotowanie danych do analiz przestrzennych, 
 
• wykorzystanie danych biologicznych z GBIF i zmiennych bioklimatycznych CHELSA   

w modelowaniu nisz ekologicznych (bioclimatic suitability).  
 



 
Udział w warsztatach jest bezpłatny. O przyjęciu decyduje kolejność zgłoszeń, planowana 
liczba uczestników: 30 osób. 
  
Zgłoszenia należy przesyłać w terminie do 30 września 2026 r. przez formularz 
rejestracyjny: link 
 

Realizację warsztatów zaplanowano na własnych komputerach użytkowników. W sytuacji 
awaryjnej organizator zapewni komputer do pracy. 
 

Szczegółowy program warsztatów zostanie opublikowany w komunikacie nr 2 w drugiej 
połowie września 2026 r. 
 

Pytania o warsztaty prosimy kierować na adres biogis@amu.edu.pl 

 

Kontekst i idea warsztatów 

Otaczające nas środowisko opisujemy za pomocą modeli i klasyfikacji obiektów 
oraz zjawisk, którym przypisujemy różnorodne cechy. W biologii są to, m.in., nazwy 
gatunkowe roślin i zwierząt, cechy osobnicze, liczebność populacji czy lokalizacje 
występowania. Różnorodność atrybutów opisujących bioróżnorodność wymaga jednak 
ujednolicenia sposobu zapisu danych. Niestety, artykułom naukowym nie towarzyszyła 
do tej pory publikacja dobrze zorganizowanych i opisanych zbiorów danych, które 
wykorzystano do badań. Jednak obecnie, organizowanie, standaryzacja i udostępnianie 
danych staje się integralnym elementem procesu badawczego. Poprawia to 
identyfikowalność, transparentność i wiarygodność badań, a także wspiera rozwój nauki 
poprzez możliwość ponownego wykorzystania zgromadzonych danych. 

Powszechnie stosowanym międzynarodowym standardem informatycznym jest 
Darwin Core (DwC), czyli słownik metadanych wykorzystywany do opisu organizmów, ich 
występowania oraz próbek środowiskowych. Dzięki temu dane pochodzące z różnych 
źródeł pozostają porównywalne. Standard DwC jest wykorzystywany przez światową bazę 
o bioróżnorodności GBIF. Standard ten jest wykorzystywany zarówno do porządkowania 
i cyfryzacji danych archiwalnych, jak i do tworzenia baz danych dla bieżących oraz 
przyszłych badań. Umożliwia integrację informacji pozyskanych w różnych miejscach, 
czasie i przez różnych badaczy, co wspiera ich udostępnianie zgodnie z ideą Otwartej 
Nauki (Open Science). Koncepcja ta zakłada powszechny dostęp do wyników badań 
i promuje ponowne wykorzystanie danych naukowych w celu ich weryfikacji, cytowania 
oraz prowadzenia nowych analiz. Dostęp do danych gromadzonych przez wiele lat 
pozwala realizować bardziej zaawansowane badania taksonomiczne, ekologiczne 
i biogeograficzne, zwiększając efektywność badań, ograniczając ich powielanie 
i przyspieszając odkrycia naukowe. 

https://forms.office.com/e/4PX0YGYz5m
mailto:biogis@amu.edu.pl


 
Czym jest GBIF?  

GBIF - Światowa Sieć Informacji o Bioróżnorodności - jest międzynarodową 
siecią i infrastrukturą danych działającą stabilnie od ponad 20 lat i finansowaną przez 
rządy wielu państw świata. GBIF ma na celu zapewnienie wszystkim zainteresowanym 
wolnego dostępu do danych o każdym rodzaju życia na Ziemi. W ostatnim czasie, 
wyzwania związane z utratą bioróżnorodności istotnie zwiększyły potrzebę dostępu do 
danych biologicznych, które wspierają badania naukowe, ochronę przyrody i politykę 
środowiskową w skali lokalnej i globalnej. 
 

Dlaczego warto publikować dane o bioróżnorodności w GBIF? 

• Udostępnianie danych w GBIF wzbogaca globalną wiedzę o bioróżnorodności oraz 
wspiera jej ochronę i zrównoważony rozwój. Platforma zapewnia rozbudowaną                   
i stabilną infrastrukturę do agregacji danych. 

• Stosowanie jednolitego standardu umożliwia integrację zbiorów z całego świata, 
rozwój współpracy naukowej, prowadzenie metaanaliz oraz ponowne wykorzystanie 
wyników badań. 

• Autorzy i instytucje mogą monitorować wykorzystanie oraz cytowania swoich danych 
udostępnionych za pośrednictwem GBIF i podobnych infrastruktur. 

• GBIF jest repozytorium cenionym przez grantodawców i czasopisma naukowe. 
Publikacja danych wraz z recenzowanym artykułem zwiększa ich widoczność                       
i uznanie autorów, promuje dobre praktyki oraz otwartość danych. GBIF działa 
zgodnie z zasadami FAIR. 

• Instytucje finansujące, w tym NCN i UE (np. Biodiversa+), coraz częściej wymagają 
otwartego udostępniania danych z projektów finansowanych publicznie. 
Uwzględnienie GBIF w aplikacji grantowej obejmującej badania nad 
bioróżnorodnością potwierdza rzetelne podejście do zarządzania danymi i gotowość 
do ich odpowiedzialnego udostępniania. 
 

 

Szkolenie organizowane jest w ramach projektu Polski Węzeł GBIF sfinansowanego z programu Ministra 
Edukacji i Nauki „Wsparcie udziału polskich zespołów naukowych w międzynarodowych projektach 

infrastruktury badawczej” na podstawie umowy nr 2023/WK/09. 

 


